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Method and its Application 

to Cancer Classification 
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6.  Improving the Prediction of 
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Predicted Shape Strings 

2013 Annual Review & Research in Biology 
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method and its application 
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2013 Journal of Biomedical Science and 

Engineering 

8.  Inference of domain-domain 

interactions by matrix 
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2014 J. Functional Informatics and 

Personalised Medicine 

9.  Predicting residue contacts 
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interactions by integration 

of multiple information 

2014 J. Biomedical Science and Engineering 

10.  Predicting Βeta-Turns and 

Βeta-Turn Types Using a 

Novel Over-Sampling 

Approach 

2014 Journal of Biomedical Science and 

Engineering 

11.  D-IMPACT: A Data 

Preprocessing Algorithm to 

Improve the Performance of 

Clustering 

2014 Journal of Software Engineering and 

Applications 

12.  Add-Border-SMOTE: 

Phương pháp sinh thêm 

phần tử trong phân lớp dữ 

liệu mất cân bằng 

2014 Tạp chí Khoa học và kỹ thuật – Học 

viện KTQS 

13.  SPY: A Novel Resampling 

Method for Improving 

Classification Performance 

in Imbalanced Data 

2015 Knowledge and Systems Engineering 

(KSE), 2015 Seventh International 

Conference tin (FAIR) 

14.  Nâng cao hiệu quả phân lớp 

dữ liệu bằng cách kết hợp 

sinh thêm phần tử và giảm 

số chiều thuộc tính dựa trên 

bình phương tối thiểu từng 

phần 

2015 Tạp chí khoa học Trường ĐHSPHN, số 

60 (7A) 

15.  Phương pháp mới dựa trên 

đường biên và vùng an toàn 

nâng cao hiệu quả phân lớp 

dữ liệu mất cân bằng 

2015 Tạp chí khoa học Trường ĐHSPHN, số 

60 (7A) 
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16.  Random border 

undersampling: thuật toán 

mới giảm phần tử ngẫu 

nhiên trên đường biên trong 

dữ liệu mất cân bằng 

2015 Hội thảo Quốc gia Nghiên cứu cơ bản 

và ứng dụng công nghệ thông tin 

(FAIR) 

17.  Imbalance Regulation for 

Identification of 

Abnormality in Medical 

Images 

2016 International Conference on Computing 

& Communication Technologies, 

Research, Innovation, and Vision for 

the Future (RIVF), IEEE RIVF 

18.  Random Border-over-

sampling: thuật toán mới 

sinh thêm phần tử ngẫu 

nhiên trên đường biên trong 

dữ liệu mất cân bằng 

2017 Tạp chí khoa học công nghệ thông tin 

và truyền thông, số 01 (CS.01) 

19.  Phương pháp mới dựa trên 

vùng an toàn nâng cao hiệu 

quả phân lớp dữ liệu mất 

cân bằng 

2017 Tạp chí khoa học Trường Đại học Sư 

phạm, Đại học Huế, ISSN 1859-1612 

20.  Tiên lượng gen liên quan 

đến bệnh tử kỉ bằng mô 

hình học máy có kết hợp với 

phương pháp cân bằng dữ 

liệu 

2018 Tạp chí khoa học Trường ĐHSPHN 

21.  Relabeling with Mask-S for 

Imbalanced Class 

Distribution 

2018 Advances in Intelligent Systems and 

Computing 

22.  KSI – Phương pháp kết hợp 

phân cụm với bộ lọc tái lấy 

mẫu để loại bỏ nhiễu trong 

dữ liệu mất cân bằng 

2019 Tạp chí Khoa học công nghệ Thông tin 

và truyền thông, Học viện công nghệ 

bưu chính viễn thông 

23.  BAM: Border adjustment 

method improve the 

efficiency 

of imbalanced biological 

data classification 

2019 Tạp chí khoa học Trường ĐHSPHN 

24.  Prediction of Autism-

Related Genes Using a New 

Clustering-Based Under-

Sampling Method 

2019 11th International Conference on 

Knowledge and Systems Engineering 

(KSE) 

25.  A new method based on 

clustering improves the 

efficiency of imbalanced 

data classification 

2020 Tạp chí khoa học Trường ĐHSPHN 

26.  A new hybrid method to 

improve the effectiveness 

of cancer data classification 

2020 Tạp chí khoa học Trường ĐHSPHN 
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27.  A New Computational 

Method Based 

on Heterogeneous Network 

for Predicting 

MicroRNA-Disease 

Associations 

2020 Soft Computing for Biomedical 

Applications and Related Topics. 

Springer 

28.  Implementation of SMOTE 

and VGG-16 for COVID-19 

Radiography. In Intelligent 

Systems and Networks 

2022 Springer, Singapore 
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